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HE DR B v LAt 247 BhRAE Y H 245 RS AS
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(n=249)
DY S456 Y_GATA_H4 DY S448 DYS393 DYS437
F1x Ak E S E X 903 piES Fi kR BiES Fix L E biES FmA R LS
13 0.0408 10 0.0803 18 0.3049 11 0.004 0 13 0.0121
14 0.1510 11 0.256 1 19 0.3902 12 0.5422 14 0.6787
15 0.5388 12 0.5542 20 0.2439 13 0.2450 15 0.2782
16 0.1755 13 0.1004 21 0.052 8 14 0.1727 16 0.0282
17 0.0899 DYS391 22 0.0080 15 0.036 1 DYS385a/b
18 0.0041 | 424 R I F DYS533 DY 460 Az S
6 00161 | 424 R ES FHEAR IR 5 11 0.0201
9 0.0763 10 0.1325 8 0.0080 12 0.036 1
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DYS549 DYS391 DYS533 DY S460 DYS385a/b

AR o E FA AR IR F FAER I F FAR R BASA IR F
11 0.0931 10 0.7429 11 0.6265 9 0.3092 13 0.0723
12 0.4737 11 0.1606 12 0.2008 10 0.4779 14 0.0080
13 0.3360 12 0.0040 13 0.028 1 11 0.1928 15 0.0040
14 0.0810 DYS388 14 0.0120 12 0.0120 10/17 0.0120
15 0.0121 | F42k IR F DYS390 DY S458 11/12 0.024 1
16 0.0040 10 0.1687 | 42k R I F FEAR AR 11/15 0.0161
DY S439 11 0.0080 21 0.0161 14 0.0281 11/16 0.0241
AR B 12 0.6908 22 0.064 5 15 0.1365 11/17 0.0201
10 0.0482 13 0.084 3 23 0.4597 13 0.2129 11/18 0.0120
11 0.3936 14 0.0361 24 0.2782 17 0.2972 11/19 0.0080
12 0.3735 15 0.0120 25 0.1653 18 0.1847 11/20 0.0161
13 0.1566 DYS570 26 0.0161 19 0.0723 12/13 0.0361
14 0.0241 | F4xk IR F DYS38911 20 0.0482 12/14 0.0040
15 0.0040 14 0.0241 | 42K R IR 21 0.0120 12/15 0.0120
DYSI19 15 0.0401 26 0.0040 22 0.0080 12/16 0.0241
AR EE 16 0.1446 27 0.1004 DY S481 12/17 0.0281
12 0.0080 17 0.1526 28 03775 | ¥4k R AR 12/18 0.0482
13 0.0321 18 0.2651 29 0.2570 21 0.048 1 12/19 0.0803
14 0.2410 19 0.2410 30 0.1727 22 0.1124 12/20 0.0241
15 0.4297 20 0.0803 31 0.064 3 23 0.2972 12/21 0.0281
16 0.2279 21 0.0401 32 0.0201 24 0.2329 13/14 0.0321
17 0.0602 22 0.0080 33 0.0040 25 0.1406 13/15 0.0040
18 0.0040 23 0.0040 DYS438 26 0.1044 13/16 0.0080
DYS392 DYS635 FAR IR F 27 0.0442 13/17 0.0201
AR oA FrEAR IR F 8 0.0040 28 0.0120 13/18 0.0884
10 0.0040 19 0.1124 9 0.036 1 29 0.0080 13/19 0.096 4
11 0.0924 20 0.3012 10 0.6787 DY S449 13/20 0.0402
12 0.1245 21 0.3092 11 02450 | 4k R IR F 13/21 0.0080
13 0.3735 22 0.1687 12 0.0201 24 0.0080 13/22 0.0040
14 0.3614 23 0.084 3 13 0.0161 25 0.0080 14/17 0.0120
15 0.0402 24 0.0201 DYS576 26 0.0161 14/18 0.0201
16 0.0040 25 0.0040 | F4k R IR F 27 0.0763 14/19 0.0201
DY S643 DYS389 1 14 0.0080 28 0.0763 14/21 0.0080
AR A SR IR F 15 0.0241 29 0.096 4 15/16 0.0120
8 0.0080 11 0.0201 16 0.0763 30 0.1245 15/19 0.0161
9 0.0562 12 0.5863 17 0.196 8 31 0.1606 15/20 0.0040
10 0.2490 13 0.2490 18 0.3213 32 0.1767 15/21 0.0040
11 0.514 1 14 0.1285 19 0.2490 33 0.088 4 15/26 0.0120
12 0.1606 15 0.008 0 20 0.0723 34 0.0923 16/19 0.0040
13 0.0080 16 0.0040 21 0.0442 35 0.0602 16/21 0.0080
14 0.0040 22 0.0080 36 0.0120 11.2/17 0.0040
37 0.004 0 11.2/21 0.004 0
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DYS456 0.6462 DYS570 0.8171 DYS38911 0.7469
DYS549 0.6473 DYS635 0.765 1 DYS438 0.4774
DY S439 0.678 1 DY S448 0.6692 DYS576 0.7823
DYS19 0.7019 DYS437 0.4610 DY S460 0.6365
DYS392 0.7042 DYS533 0.5486 DYS458 0.8051
DYS643 0.6446 DYS393 0.6148 DYS481 0.8096
Y_GATA_H4 0.606 1 DYS389 1 0.5772 DYS385a/b 0.9558
DYS391 0.4162 DYS390 0.6793 DY S449 0.8860
DYS388 0.4859
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